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สรุปการประชุมโดยยอ
 คณะผูวิจัยไดผลิตแอนติบอดีเพ่ือศึกษา transcription machineries โดยประสบความสําเร็จกับ RNA polymerase II และ

elongation factor Spt16 และไดแสดงวา RNA polymerase II ของเชื้อมาลาเรียถูก modified และเปล่ียนแปลงตามระยะ
ตางๆ ของเชื้อมาลาเรียในกระแสเลือด ซ่ึงนาจะมีโอกาสใชเปนเปาหมายของยา และลักษณะการแสดงออกของ RNA
polymerase II ของเชื้อท่ีไดรับยาเปนแบบ delay effect

 ไดใชวิธี chromatin immunoprecipitation (ChIP) แสดงใหเห็นวาการควบคุม RNA polymerase II recruitment ของเชื้อ
มาลาเรียเปนแบบ just-in-time และไดสรางระบบ artificial recruitment system สําหรับพาโปรตีนท่ีสนใจไปยังยีนท่ีตองการ
ศึกษา และดูผลกระทบตอขบวนการ transcription ซ่ึงนํามาประยุกตสราง nuclear targeting system สําหรับเชื้อมาลาเรีย
โดยสราง GFP-tagged construct เพ่ือใชติดตามการขนสงโปรตีนท่ีนาจะสงผลกระทบตอ gene regulation

 อยูระหวางการศึกษาโปรตีนท่ีจับกับ methylated histone tail ของเชื้อมาลาเรีย ดวย Mass spectrometry และเร่ิมผลิต
transgenic parasites ท่ีมี var promoter สลับกับ promoter และ intron แบบตางๆ เพ่ือศึกษา antigenic variation และ
transgenic parasites สําหรับ artificial recruitment system

 คณะผูวิจัยไดตีพิมพผลงานเร่ือง gene silencing ใน E. histolytica ในวารสาร Parasitology และไดเตรียม method paper
สําหรับ nuclear tagging system ในเชื้อมาลาเรีย และอยูระหวางรอ approval จาก authers

ขอเสนอแนะ:
1. คณะผูวิจัยมีความกาวหนาในการศึกษา RNA polymerase II ของเชื้อมาลาเรีย ซ่ึงอาจนําไปใชเปน molecular tool ในการ

ตรวจสอบความแตกตางระหวางเชื้อท่ีด้ือยา เน่ืองจากวิธีท่ีใชในปจจุบันไมคอยมีประสิทธิภาพมากนัก หากวิธีน้ีสามารถ
นําไปใชไดจริงจะเปนประโยชนอยางมาก แตอยางไรก็ตาม คณะกรรมการไดใหความเห็นวา ผูวิจัยควรทําการศึกษา
เพ่ิมเติม โดยใชเชื้อท่ีด้ือยาชนิดอ่ืน เชน Artemisinin หรือทําการศึกษาเพ่ิมเติมกับยาหลายๆ ชนิดท่ีออกฤทธิ์เร็วและชา
เชน artemisinin และ tetracycline เปนตน เพ่ือแสดงใหเห็นวาวิธีการดังกลาว สามารถนํามาใชเปรียบเทียบเชื้อด้ือยาได
จริง

2. ควรทําการทดสอบกับเชื้อมาลาเรียสายพันธุท่ีสราง gametocytes เพ่ือท่ีจะทราบขอมูลเก่ียวกับ RNA polymerase II และ
delayed effect มากยิ่งขึ้น

3. การตีพิมพในสวน RNA polymerase II และ delayed effect น้ัน ควรทําการศึกษาเพ่ิมเติมตามท่ีไดแนะนําไวในเบ้ืองตน
เพ่ือใหไดขอมูลท่ีครบถวนและสามารถยืนยันไดวาวิธีน้ีสามารถใชเปนวิธี screen ยาตานเชื้อมาลาเรียตัวใหมๆ ไดโดยไม
ตองทําการเล้ียงเชื้อ ซ่ึงคาดวาจะมี impact สูงกวาการตีพิมพผลงานในขณะน้ี พรอมท้ัง focus งานตามท่ีเสนอในขอเสนอ
โครงการใหมากขึ้น
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สรุปการประชุมโดยยอ
 คณะผูวิจัยไดศึกษาระบบนํ้าตาลของ receptor แบบ 2/3/5 unit วาแบบใดจะใหผลการทํานายสอดคลองกับ wet lab มากท่ีสุด

โดยนํามาศึกษากับ HA จากไวรัส A/ Duck/ Singapore/ 3/ 97 (Sing-97), PR8, KAN-1 และ KAN-1 mutant ซ่ึงพบวา นํ้าตาล
แบบ 3 unit ใหผลท่ีสอดคลองท่ีสุด คณะผูวิจัยจึงตัดสินใจใชระบบนํ้าตาลแบบ 3 unit ในการศึกษาขั้นตอไป โดยทํา MD
simulation กับ KAN-1 mutants ไดแก E190G, K193G, L194P, K222S, M203T ในระยะเวลา 3 ns. พบวา ทุกโครงสรางยัง
ชอบจับ SA2,3Gal และไมมีผลให mutant จับ SA2,6Gal ไดดีขึ้น ในการตรวจสอบความถูกตองเพ่ิมเติม คณะผูวิจัยจึงได
ศึกษาการกลายพันธุในโครงสรางท่ีมีการตีพิมพ ไดแก Sing-97  mutants ไดแก Q226L, G228S และ Q226L/ G228S โดย
ทดสอบการจับ receptor ท้ังแบบ SA2,3Gal และ SA2,6Gal ซ่ึงพบวา เสนกราฟเกิด fluctuate มากขึ้นเมื่อเทียบกับ wild
type แสดงวา mutants ท่ีนํามาทดสอบจับ SA2,3Gal ไดแยลง ซ่ึงตรงกับผล wet lab เชนเดียวกับ ท่ีพบวา Q226L/ G228S
เทาน้ันท่ีจับ SA2,6Gal ไดดีขึ้น  จากการทดสอบดังกลาวทําใหมีความเชื่อมั่นวาระเบียบวิธีท่ีใชมีความนาเชื่อถือนําไปใช
ทํานายการกลายพันธุของ HA ได

 ในสวนของการสรางโครงสราง KAN-1 mutants จํานวน 29 โครงสราง ขณะน้ีทําเสร็จไปแลว 5 โครงสราง ไดแก G130E, G139E,
M226V, T188A, V131A เมื่อทําการทดสอบพบวา ทุกโครงสรางยังจับกับ SA2,3 Gal ไดดียกเวน V131A ท่ีมี fluctuation ซ่ึง
หมายถึง จับกับ SA2,3Gal ไดลดลง ท้ังน้ีในสวนของการจับ SA2,6Gal จะนําผลมานําเสนอในรายงานฉบับสมบูรณ


