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วิธีการควบคุมโรคไข้เลือดออกในปัจจุบัน คือ การใช้ยาฆ่าแมลง ซึ่งประเทศไทยได้ใช้งบประมาณในส่วนนี้ปีละหลายร้อยล้านบาท แต่ก็ได้ผลเพียงแค่บรรเทาการระบาดได้ชั่วคราวเท่านั้น การพัฒนาวัคซีนเพื่อป้องกันโรคไข้เลือดออก จึงเป็นแนวทางในการควบคุมป้องกันโรคได้ดีที่สุด การพัฒนาวัคซีนเพื่อป้องกันโรคจากการติดเชื้อไวรัสเด็งกี่มีหลายวิธี โดยวิธีที่ที่เชื่อว่าน่าจะได้ผลดีที่สุด คือ การใช้เชื้อไวรัสเด็งกี่มีชีวิตมาทำให้อ่อนฤทธิ์ลงด้วยการเพิ่มจำนวนในเซลล์เพาะเลี้ยงหลายๆครั้ง หรือ การดัดแปลงสารพันธุกรรมของไวรัส จากการศึกษาที่ผ่านมาโดยคณะผู้วิจัยจากศูนย์วิจัยพัฒนาวัคซีน นำโดย ศ.นพ.สุธี ยกส้าน และคณะแพทยศาสตร์ มหาวิทยาลัยเชียงใหม่ นำโดย รศ.นพ.นพพร สิทธิสมบัติ พบว่า การเปลี่ยนแปลงสารพันธุกรรมในบริเวณต่างๆ ของจีโนมไวรัสเด็งกี่ ซีโรทัยป์ 2 สายพันธุ์ 16681 ทำให้ไวรัสอ่อนฤทธิ์ลงได้ คณะผู้วิจัยได้สร้างไวรัสที่มีการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรมและมียีน prM-E มาจากไวรัสที่แยกได้จากผู้ป่วยไข้เลือดออกทัยป์ต่างๆในปัจจุบัน และได้ทำการทดสอบคุณลักษณะของไวรัสที่สร้างขึ้นนี้ในหนูทดลอง และได้คัดเลือก 16681/Dengue 1 Chimeric viruses 2 ชนิด ที่มีคุณลักษณะเหมาะสมกับการเป็น vaccine candidate เพื่อการทดสอบขั้นต่อไปได้แก่ ไวรัสที่มีการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรม 3 ตำแหน่งในลักษณะเดียวกับ PDK-53 (CMU-2) และไวรัสทีมีการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรมแบบ PDK53 ร่วมกับการเปลี่ยนแปลงที่รอยต่อ pr-M ที่ตำแหน่ง 203 (CMU-3)เพื่อทำการทดสอบในลิงต่อไป โดยข้อมูลเบื้องต้นในหนูทดลองพบว่า CMU-3 อาจมี immunogenicity ดีกว่า CMU-2 ซึ่งอาจแสดงว่าการเปลี่ยนแปลงที่ตำแหน่ง 203 ซึ่งช่วยให้ไวรัสมี maturation ดีขึ้น อาจมีส่วนช่วยให้ immunogenicity ดีขึ้น 
โครงการนี้จึงมีวัตถุประสงค์หลักคือการทดสอบยืนยัน attenuation phenotype ที่เกิดจากการเปลี่ยนแปลงทางพันธุกรรมที่สร้างขึ้นในตัวแบบสัตว์ทดลองที่เป็นลิง และทดสอบว่าการเปลี่ยนแปลงโปรตีน  prM ที่ตำแหน่งกรดอะมิโนที่ 203 มีส่วนช่วยให้ immunogenicity ของ vaccine candidate ดีขึ้นหรือไม่ ซึ่งข้อมูลเหล่านี้จะนำไปสู่การออกแบบและปรับปรุง vaccine candidates สำหรับไวรัสอีก 3 serotype เพื่อให้ได้ vaccine candidates ที่มีคุณลักษณะตามต้องการครบทุก serotype

