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การติดเชื้อไวรัสเด็งกี่เป็นปัญหาสาธารณสุขทั่วโลกโดยเฉพาะอย่างยิ่งในเขตร้อนชื้น เมื่อติดเชื้อแล้วอาจก่อให้เกิดโรค เช่น ไข้เด็งกี่ซึ่งไม่รุนแรง หรือเป็นไข้เลือดออกหรือมีอาการช็อกร่วมด้วยซึ่งมีความรุนแรงเป็นอันตรายถึงชีวิตได้  อาการแสดงที่สำคัญของโรคไข้เลือดออกคือภาวะเกร็ดเลือดต่ำ มีเลือดออกและมีการรั่วซึมของสารน้ำ การศึกษาเรื่องเซลล์เป้าหมายของเชื้อไวรัสเด็งกี่และกลไกการเกิดพยาธิสภาพยังไม่แน่ชัด  การศึกษาครั้งนี้ใช้เซลล์เยื่อบุหลอดเลือดเพื่อศึกษาการตอบสนองของโปรตีนระยะเริ่มแรกของเซลล์เมื่อติดเชื้อไวรัสเด็งกี่ด้วยเทคนิคโปรตีโอมิกส์ โดยนำเชื้อไวรัสที่ปริมาณต่างกันใส่ในเซลล์เยื่อบุหลอดเลือด EA.hy926 และ primary HUVECs และเลี้ยงในอาหารเหลวที่ระยะเวลาแตกต่างกัน โดยใช้เซลล์ที่ไม่ติดเชื้อไวรัสเป็นกลุ่มเปรียบเทียบ จากนั้นวิเคราะห์หาเปอร์เซ็นต์เซลล์ที่ติดเชื้อและเซลล์ตาย พบว่าสภาวะที่เหมาะสมคือ MOI 10 นาน 24 ชั่วโมง จากนั้นจึงสกัดโปรตีนจากเซลล์ในสภาวะดังกล่าวมาแยกใน โพลีอคริลาไมด์เจลแบบสองมิติร่วมกับเทคนิคแมสสเปกโตรเมทรี พบว่ามีโปรตีนที่เปลี่ยนแปลงระดับการแสดงออกเพื่อตอบสนองต่อการติดเชื้อใน EA.hy926 และ HUVECs 15 ชนิดและ 38 ชนิดตามลำดับ ซึ่งโปรตีนเหล่านี้มีความสำคัญในกระบวนการต่าง ๆ ของเซลล์ ได้แก่ premRNA processing, การตอบสนองในสภาวะ oxidative stress, molecular chaperone, โปรตีนโครงสร้าง, การสร้างโปรตีนภายในเซลล์, เอ็นไซม์, การควบคุมการเจริญเติบ
โต, apoptosis และโปรตีนที่ต้านการติดเชื้อไวรัส เป็นต้น  ทำการยืนยันผลการแสดงออกของโปรตีนบางตัวเช่น Elongation factor-2 (EF-2), annexin A2 และ hnRNP K โดยวิธี 2-D Western blot analysis นอกจากนั้นยังยืนยันผลการเพิ่มการแสดงออกของโปรตีน MxA ด้วยวิธี indirect immunofluorescence ด้วย โปรตีนเหล่านี้อาจมีบทบาทสำคัญในการตอบสนองต่อการติดเชื้อไวรัสและเกี่ยวข้องกับการเกิดพยาธิสภาพในโรไข้เลือดออก  ดังนั้นการศึกษาบทบาทหน้าที่ของโปรตีนเหล่านี้จะทำให้เข้าใจถึงปฏิสัมพันธ์ระหว่างเซลล์และไวรัสมากขึ้น ซึ่งเป็นความรู้พื้นฐานที่นำไปสู่การรักษาโรคต่อไป
