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การศึกษาบทบาทของ quasispecies ของเชื้อไข้หวัดนก (H5N1) ต่อการเปลี่ยน host และ host susceptibility
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Influenza A virus เป็นปัญหาสำคัญทั้งในแง่สาธารณสุขของประชากรโลกและในแง่ของเศรษฐกิจ pandemics ของ Influenza A virus ในแต่ละครั้งก่อให้เกิดความสูญเสียอย่างประมาณค่ามิได้ต่อประชากรมนุษย์  นอกเหนือจากนั้นไวรัสในกลุ่มนี้ยังก่อปัญหาต่อสัตว์เศรษฐกิจส่งผลให้เกิดความเสียหายทางเศรษฐกิจอย่างรุนแรงต่อประเทศที่เกิดการระบาด  ในปัจจุบัน Influenza A virus สายพันธุ์ H5N1 ได้แพร่ระบาดในสัตว์เศรษฐกิจในหลายประเทศทั้ง เอเชีย ยุโรป และอาฟริกา พร้อมกับรายงานการเสียชีวิตของผู้ใกล้ชิดกับสัตว์ปีกที่เป็นโรค  ถึงแม้จำนวนผู้เสียชีวิตยังจัดอยู่ในจำนวนที่ต่ำ  แต่เป็นตัวบ่งชี้ที่สำคัญว่าไวรัส H5N1 อาจจะก่อให้เกิด pandemics ในประชากรมนุษย์ได้ในอนาคตอันใกล้

ไวรัส H5N1 เป็น RNA virus ใน F. Orthomyxoviridae มี genome ทั้งหมด 8 ท่อน การกลายพันธุ์ของไวรัส H5N1 เกิดขึ้นได้อย่างมีประสิทธิภาพโดยเดินผ่านขบวนการ antigenic shift และ antigenic drift    Antigenic drift ก่อให้เกิดประชากรไวรัส H5N1 ซึ่งมีสายพันธุกรรมที่ไม่เหมือนกัน แต่คล้ายคลึงกัน (genetic similarity but not identical) หรือ quasispecies  ซึ่งเป็นสภาวะสมดุลของ variants ในประชากรไวรัส H5N1  
quasispecies ใน RNA virus ชนิดอื่นๆ มีบทบาทส่งเสริม fitness ของไวรัสนั้นๆ เช่น quasispecies เพิ่มความสามารถในการก่อโรคของ Poliovirus, หรือทำให้ HCV และ HIV ดื้อยา เป็นต้น  โครงการวิจัยนี้เสนอที่จะศึกษาบทบาทของ quasispecies ของไวรัส H5N1 ต่อ
1. ความสามารถของไวรัส H5N1 ที่จะข้าม species barrier โดยไม่ต้องอาศัย “intermediate host”

2. บทบาทของ intra-host quasispecies ในการแพร่จากอวัยวะหนึ่งสู่อวัยวะอื่นในร่างกาย เช่น  เปลี่ยนจากไวรัสที่ชอบ infect digestive system เข้าสู่ไวรัสที่สามารถ replication ได้ทั้ง digestive system, respirtory system และ central nervous system

3. ศึกษา dynamics ของ quasispecies ของไวรัส H5N1 ที่ระบาดในปี  2003-2006 เพื่อดูความเป็นไปได้ที่ไวรัส H5N1 จากนกปากห่างจะเปลี่ยน receptor-binding site ซึ่งอาจส่งผลต่อ host susceptibility

