โครงการ
การเฝ้าระวังและติดตามการเปลี่ยนแปลงสายพันธุ์เพื่อการป้องกันไข้หวัดนก
หัวหน้าโครงการ
ศ.นพ.ยง  ภู่วรวรรณ

คณะแพทยศาสตร์ จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย
บทคัดย่อ

เป็นที่ทราบทั่วไปว่า ไข้หวัดใหญ่สายพันธุ์ H5N1 ที่เกิดการระบาดอย่างรุนแรง สามารถติดต่อสู่คนได้โดยนับตั้งแต่มีรายงานการตรวจพบครั้งแรกที่ประเทศฮ่องกง ในปี พ.ศ. 2540 ในระยะไม่กี่ปีที่ผ่านมา มีผู้ติดเชื้อและเสียชีวิตแล้วจำนวนไม่น้อยในหลายประเทศในเอเชียและยุโรป
 การวิจัยตามโครงการนี้เป็นการเฝ้าระวังและติดตามการกลายพันธุ์ของเชื้อไข้หวัดนกสายพันธุ์ H5N1 ที่แยกจากคนและสัตว์ ในประเทศไทยในช่วงปี 2550-2551 ประมาณ 20 สายพันธุ์ (จะทำการหาลำดับ nucleotide ในสายพันธุ์อืนๆเมื่อเกิดการระบาดใหม่และน่าสนใจ) โดยจะดำเนินการถอดรหัสพันธุกรรมของไวรัสแบบ whole genome และเผยแพร่ข้อมูลลำดับ nucleotide ผ่านทาง GenBank และทำการวิเคราะห์การกลายพันธุ์ในส่วนของยีนที่สำคัญได้แก่ HA, NA และ M2 รวมทั้งหาความสัมพันธ์เชิงวิวัฒนาการโดยการเปรียบเทียบกับสายพันธุ์ที่เคยระบาดในอดีต เพื่อหาสายพันธุ์ที่ทำให้เกิดโรคที่รุนแรง และการระบาดได้ เพื่อให้เกิดประโยชน์ต่อส่วนรวมในการนำลำดับ nucleotide ดังกล่าวไปประยุกต์ใช้ได้ 
