
วัตถุประสงค์  
สร้างฐานข้อมูลข้าวเจ้าหอมนิลพันธุ์กลายท่ีรวบรวมข้อมูลลักษณะฟีโนไทป์ท่ีส าคัญของพันธุ์กลาย และข้อมูลรหัสพันธุกรรมขนาดใหญ่ของพันธุ์กลาย
เหล่าน้ันของ 206 mutant core collection และ 12,000 สายพันธุ์ท่ีอยู่ในรุ่น M6 โดยผู้ท่ีสนใจสามารถขอเมล็ดข้าวพันธุ์กลายรวมไปถึงดี เอ็นเอไปใช้
ศึกษาวิจัยหรือน าไปใช้ในการปรับปรุงพันธุ์ได้ 

ที่มา  
          การอาบรังสีร่วมกับการปรับปรุงพันธุ์ได้ก่อให้เกิดพันธุ์พืชใหม่ท่ีน่าสนใจ เช่น ก าเนิด ข้าว เหนียว  กข6 จาก ข้าวขาวดอกมะลิ 105 เป็นต้น 
ปัจจุบันการกลายพันธุ์ได้ถูกใช้เป็นเครื่องมือท่ีประสบความส าเร็จในการค้นหาหน้าท่ีของยีนท่ีหายากจ านวนมาก  และจากความส าเร็จในการคัดกรอง
ข้าวเจ้าหอมนิลพันธุ์กลายท่ีดีเด่นด้านคุณภาพหุงต้ม, คุณค่าทางโภชนาการ, ความทนน้ าท่วม, ธาตุ เหล็ก ในเมล็ด ,  ความทนทานสภาพเหล็ก เป็นพิษ       
ท่ีด าเนินการมาตั้งแต่ปี 2547-2554 โดยการค้นหาข้าวพันธุ์ใหม่ให้ปรับตัวได้อย่างเหมาะสมในสภาวะโลกร้อน ท่ีไม่พบได้ง่ายในธรรมชาติ โดยเฉพาะใน
ระยะออกดอกติดเมล็ด (reproductive stage) ในข้าวท่ีเป็นพืชประเภท C3 ซึ่งระบบการสังเคราะห์แสงมีความอ่อนไหวต่อสภาพเครียด เช่น อุณหภูมิ
สูง, อุณหภุมิต่ า, ขาดน้ า และดินเค็ม  เพื่อให้พันธุ์กลายท่ีรวบรวมได้ตั้งแต่อดีตจนถึงปัจจุบันและท่ีจะค้นพบเพิ่มในอนาคต เป็นประโยชน์สูงสุดกับ
นักวิจัยและนักปรับปรุงพันธุ์พืช จึงได้พัฒนาฐานข้อมูลข้าวเจ้าหอมนิลพันธุ์กลาย ภายใต้โครงการทุนนักวิจัยแกนน าข้ึนมา 

จัดท าโดย: ฝ่ายเลขานุการทุนนักวิจัยแกนน า/ทุน NSTDA Chair Professor 
โทร. 02 644 8150 ต่อ 81832 (ดร.สิริกัญจณ์)   02 644 8083 (ฐิติวรรณ) email: chair@nstda.or.th 

ฐานข้อมูลข้าวเจ้าหอมนลิพันธุ์กลาย 
ได้รับการสนับสนุนจากทุนนักวิจัยแกนน า ประจ าปี 2555  

ภายใต้โครงการ “เทคโนโลยีก่อกลายพันธ์ุทั้งจีโนมเพ่ือเพ่ิมศักยภาพการปรับปรุงพันธ์ุข้าวที่เป็นมิตรกับส่ิงแวดล้อม” 

รายละเอียด 
ฐานข้อมูลสร้างจาก MySQL ในระยะท่ี 1 สามารถสืบค้นพันธุ์กลาย
จากลักษณะฟีโนไทป์ ประกอบด้วย ความหอม, ปริมาณอมัยโลส , 
ความหนาแน่นของธาตุเหล็กในเมล็ด, ปริมาณฟัยเตท,  ความทนธาตุ
เหล็กเป็นพิษ, ความทนน้ าท่วมฉับพลัน,  การผสมเกสรติดภายใต้
สภาพอุณหภูมิต่ า (<15C), ความทนดินเค็มในระยะสืบพันธุ์  และ
การผสมเกสรติดภายใต้สภาพอุณหภูมิสูง (42-45C) ฟีโนไทป์ท่ี
รวบรวมไว้ มีท้ังแบบท่ีดีเด่นกว่าและด้อยกว่าข้าวเจ้าหอมนิลปกติ  

ในส่วนของข้อมูลรหัสพันธุกรรมของพันธุ์กลายท่ีหาล าดับเบสโดยวิธี ddRAD sequencing ผู้ใช้สามารถสืบค้น SNPs จ านวนกว่า 21 ,000 ต าแหน่ง 
ระหว่างสายพันธุ์กลายท่ีสนใจ กับล าดับเบสของข้าวเจ้าหอมนิลปกติได้  พร้อมล าดับเบสท่ีล้อมรอบ SNP เพื่อ ในการพัฒนา marker ส าหรับการท า 
Marker assisted selection ต่อไป นอกจากน้ี ฐานข้อมูลยังแสดงรายช่ือสายพันธุ์กลายท้ังประชากรพร้อมท้ังปริมาณและความเข้มข้นดี เอ็นเอของแต่
ละสายพันธุ์ท่ีถูกรวบรวมไว้ห้องสมุดดีเอ็นเอด้วยเช่นกัน ผู้ใช้สามารถเข้าค้นหาสายพันธุ์กลายท่ีสนใจได้ ท่ี http://dna.kps.ku.ac.th/index.php/data-
base/digital-seed-bank 
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